
5. メダカ近縁種でDMYを探す
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DMYとDMRT1のゲノムPCR（PG17.49s-48u）の電気泳動像
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メダカ、ハイナンメダカ以外のメダカ属魚類
からはDMYは見つからない。



メダカ属latipesグループの系統と性決定様式
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メダカとハイナンメダカの共通祖先でDMYが生じたが、後に
ルソンメダカでは新たな性決定機構が進化した。



インドメダカの性染色体 O. latipes
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• 性連鎖 DNA マーカーの遺伝様式は雄ヘテロ型である。
• インドメダカの性染色体とメダカのLG10間ではシンテニー
が保存されている。

→インドメダカの性決定システムはXX/XY
インドメダカの性染色体はメダカLG10と相同



メダカ属魚類の性決定機構
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解析中

O. marmoratusマルモラタスメダカ 解析中



モデル生物としてのメダカの特性
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